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A partir de objetos de representação espaço temporal de dados de plantas, pode-se definir
alguns métodos para descrição desses dados (R Development Core Team 2006).

1 Sumários

Um conjunto de dados contém muitas informações. Um exemplo pode ser feito com os dados
de msc do talhão 303. Pode-se ter uma idéia sucinta desses dados usando o método print:

> data(v303.geo)

> print(v303.geo)

Disease plant data in 25 evaluations of

20 rows of plants and 48 plants in each row.

Também utilizado simplesmente ao digitar o nome do objeto:

> v303.geo

Disease plant data in 25 evaluations of

20 rows of plants and 48 plants in each row.

Um método para sumário também foi implementado:

> summary(v303.geo)

Min. 1st Qu. Median Mean 3rd Qu. Max. NA's
0.000 0.000 1.000 0.951 1.000 3.000 375.000

Ou para avaliações separadamente:

> summary(v303.geo, eval = 1:3)

01/08/2001 08/08/2001 16/08/2001

Min. 0.0000 0.000 0.000

1st Qu. 0.0000 0.000 0.000

Median 0.0000 0.000 0.000

Mean 0.0317 0.036 0.116

3rd Qu. 0.0000 0.000 0.000

Max. 3.0000 3.000 3.000

NA's 15.0000 15.000 15.000
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Figura 1: Mapa da incidência nas três primeiras avaliações

2 Tabelas

Podemos também montar uma tabela de códigos, por exemplo, para as três primeiras avaliações:

> table.citrus(v303.geo, eval = 1:3)

01/08/2001 08/08/2001 16/08/2001

0 922 918 872

1 17 21 46

2 5 5 17

3 1 1 10

Ou então, uma tabela de proporções:

> table.citrus(v303.geo, eval = 1:3, type = "prop")

01/08/2001 08/08/2001 16/08/2001

0 0.97566 0.97143 0.9228

1 0.01799 0.02222 0.0487

2 0.00529 0.00529 0.0180

3 0.00106 0.00106 0.0106

3 Gráficos

Uma vizualização simples, é o mapa da incidência. Para isso foi implementado o método plot,
onde o tamanho dos pontos é proporcional ao valor do atributo da planta. Exemplo:

> par(mfrow = c(1, 3))

> plot(v303.geo, eval = 1)

> plot(v303.geo, eval = 2)

> plot(v303.geo, eval = 3)
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Figura 2: Linhas cumulativas do progresso da doença.

Observamos na Figura 1 que há quatro tamanho de pontos, um para cada um dos status da
planta.

Outra vizualização interessante, é o progresso da doença ao longo do tempo, usando linhas
acumuladas.

> lines(v303.geo)
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